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UN MESSAGE

 Le déficit hydrique prolongé appliqué au jeune âge chez le mil provoque un retard de floraison
et une accumulation de métabolites caractéristiques d’un stress oxydatif.

 Les gènes associés au contrôle de la floraison et à la réponse au déficit hydrique (PgHD6,
PgPRR95, PgLOX2 et PgMYB30) sont des marqueurs potentiels pour l’amélioration variétale
du mil pour faire face aux défis globaux.
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PgMYB30, impliqué dans l’accumulation de l’acide 
abscissique, dans le signal de régulation des ROS et PgLox2
dans la biosynthèse du Methyl jasmonate sont surexprimés 
chez les plantes en condition de déficit hydrique.
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Des gènes de l’horloge circadienne, PgHd6 et PgPRR95 sont 
surexprimés chez les plantes en condition de déficit hydrique.
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Quels sont les mécanismes de régulation génétique 
de la floraison du mil sous déficit hydrique au stade 
jeune de développement du mil?

Le développement précis et la mise à l’échelle 
accélérée de variétés adaptées à la demande et aux 
contraintes environnementales à l’aide de marqueurs 
moléculaires contribueraient à la sécurité alimentaire 
et nutritionnelle des populations en Afrique.

Le déficit hydrique précoce induit une régulation 
de l’expression des gènes de floraison.

ND= Non détecté

PgHd3a et PgDwarf8 sont régulés à la baisse chez les 
plantes en condition de déficit hydrique.
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Augmentation significative (P < 0,05) de la proline et du  MDA 
qui sont des marqueurs de stress hydrique et de stress oxydatif.

Différences significatives basées sur le test de Tukey P < 0,05.
Les éléments ne partageant pas une même lettre sont significativement différents.
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 Le mil est l’aliment de base de près de 100 Millions de
personnes en Afrique et en Asie.

Échantillonnage 
des parties 

aériennes à 42 
jours de déficit 

hydrique

Extraction 
d’ARN

 Trois génotypes: Souna3, SosatC88 et Gawane.

 Deux conditions: arrosée et non arrosée (arrêt de l’arrosage dès 16 jas)
 Dispositif complétement randomisé au champ avec 3 répétitions.

 Extraction et quantification par spectrophotométrie de la proline et
du malondialdéhyde (MDA) contenus dans les parties aériennes.
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